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Amag: Yeni nesil dizileme(YND) teknolojilerinin rutin klinik uygulamalardaki en buyuk etkisi kanser
hastalarinin hedefe ydnelik tedavilere ulasabilmesi ve bireye 6zgu biyobelirteglerin tespitini
mumkdn kilmasidir.Bu amaca yoénelik goklu-gen panelleri ile timére ait somatik materyallerden
yapilan sekanslama sonucu elde edilen blyik miktardaki verilerin dederlendirmesindeki zorluklara
ragmen hedeflenebilir (“actionable”) genomik dedisimlerin tespit edilmesi rutin laboratuvar
uygulamalari ve hasta sagaltimi igin vazgecilmez olmasini saglamistir.Bu dogrultuda, merkezimizin
molekdiler onkolojik tani alanindaki yedi yillik YND tecribesi farkl biyolojik materyaller ve farkl
kanser tipleri g6z 6ninde bulundurularak sunulmustur.

Yéntem: Gukurova Universitesi AGENTEM'de gergeklestirilen onkolojiye ydnelik YND calismalari
kapsaminda toplam 5511 hasta dederlendirilmistir.Bu hastalarin 2590'1(%46,99) FFPE(Formalin ile
fikse edilmis parafine gomduli) doku materyalinden, 2906's1(%52,73) likit biyopsi materyalinden ve
15'i diger farkli biyolojik materyallerden yapilmistir. Toplamda ise 15 farkli kanser tipi
gruplandiriimis olup Tablo 1’de bu gruplar sunulmustur. YND galismalari ise tg ayri goklu gen paneli
kullanilarak GeneReader YND sistemi(Qiagen, Almanya) ile yapilmistir.Biyoinformatik analizlerle
varyant degerlendirmeleri ise QCI-Analyze/Interpret biyoinformatik analiz araglari kullanilarak
gergeklestirilmistir.

Bulgular: Dederlendirmeye alinan toplam 5511 vakanin 5145'i(%93,36) basari ile sekanslanmis,
biyoinformatik analizleri gergeklestirilerek klinik raporlama yapilmistir.En sik tani orani
%47,96(n=2643) ile akciger kanseri olurken, 491 hasta(%8,9) ile kolorektal ve 288 hasta(%5,23)
ile meme kanseri hastalari diger sik galisilmis gruplardir. 781 hasta(%14,17) ise birbirinden farkl
ve nadir kanserlerin de dahil oldugu diger grubuna dahil edilmistir.Calismanin genel kiimdlatif
pozitiflik orani %42,57(n=2346) iken sekanslanamayan 6érnek orani ise %6,64(n=366)"dir.Farkl
kanser gruplarina gére “actionable” genomik degisiklikler agisindan test sonucu pozitifligi oranlari,
bu hastalarin siniflandiriimasi, materyal tirleri ve tespit edilen Tier 1-2 varyantlarin dagilimlari da
calisma kapsaminda dederlendirilmistir.

Sonug: Retrospektif olarak kiimilatif verilerimizi paylastigimiz bu calisma, molekiler onkoloji
alaninda YND verilerinin, pozitiflik ve tani dagilimlari ile verildigi literatiirdeki en genis kohortlardan
biri olarak énem arz etmektedir.Ayrica, somatik YND galismalarinin kanser hastalari igin de degerini
ortaya koymakta ve hem taninin hem de analiz edilen biyolojik materyal tira gibi faktérlerin de
klinik 6nemini géstermektedir.
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