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Amag: Kanserin patogenezinin anlasiimasindaki en 6nemli dénim noktasi, kanser genom atlasinin
tanimlanmasidir. Yeni nesil dizileme (NGS) ydntemi ile kanserde hedeflenebilir mutasyonlarin
saptanmasiyla beraber,kanser patogenezindeki genetik mutasyonlarin ve tedaviye direngli
mutasyonlarin kesfi tedavi igin bir umut olmustur. Calismamizda, doku biyopsi ile NGS'nin gesitli
kanserlerde hedeflenebilir mutasyonu saptamadaki roliind ve tedavi karari Gzerine etkilerinin
ortaya konulmasi amaglanmistir.

Gereg-Yontem: 2020-2022 tarihleri arasinda AVENIO Tum&r Dokusu Genisletilmis Panel 77 gen
iceren kit ile NGS bakilan metastatik evrede solid organ timori olan 22 hasta galismaya dahil
edildi. Hastalarin tani asamasinda, progresyon durumunda alinan doku érneklerinden genetik analiz
yapildi. Test sonuglari Tier kategorisine gére dederlendirildi ve tedavi karari lizerine etkisi
arastirildi.

Bulgular: Hastalarin ortanca yasi 52 (35-83) idi. Hastalarin 5'i meme (%?22.7), 6'sI akciger
(%27.2), 4’4 kolon (%18.1), 1'i mide (%4.5), 4'U jinekolojik (%18), 2’si pankreas kanseriydi (%9)
(Sekil 1). Tedavi 6ncesi NGS istenen hasta sayisi 6 iken, 5 hastada birinci basamak tedaviden
sonra, 4 hastada ikinci basamak tedaviden sonra, 7 hastadaysa Uglncil ve dérdiinci basamak
tedaviden sonra test istendi. 4 hastada higbir mutasyon saptanmazken, 10 hastada bir mutasyon, 5
hastada iki mutasyon ve 2 hastada ise >=3 mutasyon saptandi. Mutasyon saptanan tim hastalarda
Tier 1A, 1B, 2C, 2D kategorisinde saptanan mutasyon sayisi sirasiyla 5, 4, 20 ve 1'di. Siklik sirasina
gbre TP53 mutasyonu (7 hasta), KRAS-NRAS (6 hasta), PIK3CA mutasyonu (3 hasta), PTEN
mutasyonu (3 hasta), HER 2 amplifikasyonu veya mutasyonu (4 hasta), APC mutasyonu (1 hasta),
KEAP 1 mutasyonu (1 hasta), ESR 1 mutasyonu (1 hasta) ve BRAF mutasyonuydu (1 hasta) (Sekil
2). Bu mutasyonlardan Tier kategorisine gore 8 hastada (%36.6) hedeflenebilir mutasyon
saptanarak tedavi degdisikligi yapildi.

Sonug: Bulgularimiz, %54 hastada doku NGS yontemi ile hedeflenebilir mutasyon saptanabildigini
ve %36’sinda dogrudan tedavi degdisikligini sagladidini géstermektedir. Bunun yaninda dokudan
bakilan NGS yéntemi ile literattirle benzer sekilde kanserde bireysellestirilmis tedavinin 6énemi
ortaya konulmustur.
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